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Ziel des Medizinischen Netzwerks "Akute und chronische Leukémien" ist der Aufbau eines
kooperativen Leukdmie-Netzwerks fiir die Verbesserung der bevolkerungsbezogenen
Versorgung und der gesundheitsbezogenen Forschung bei akuten und chronischen
Leukémien.

Das Netzwerk umfaBt alle gréBeren Studiengruppen in Deutschland, die sich zur Zeit mit
Leukdmien (CML, AML, ALL, MDS, ber-abl-negative CMPE) in der Forschung und in der
Verbesserung der Versorgung befassen. Diese Arbeitsgruppen bilden mit ihren
Kommunikationsstrukturen,  ihrer interdisziplindren = Zusammenarbeit und  ihrem
flichendeckenden Ansatz aus mehreren hundert Teilnehmern in Universititskliniken,
Krankenhdusern und niedergelassener Praxis bereits Teilnetzwerke. Eng vernetzt mit den
Studiengruppen sind die Expertengruppen fiir Zentrale Diagnostik, fiir Therapieforschung
(Supportivtherapie, Immuntherapie/Stammzelltransplantation, molekulare Therapie), der
Grundlagenforschung (Signaltransduktion) sowie der Querschnittsbereich Medizinische
Informatik, Biometrie und Epidemiologie.

In dem Teilprojekt ,,Zytogenetik* des Netzwerkes sollen neue, fir die Leukédmieentstehung
bedeutsame zytogenetische Verinderungen aufgedeckt und auf ihre klinische Relevanz
gepriift werden. Dies soll zum einen iiber den Abgleich groBer zytogenetischer
Datenbestidnde, zum anderen iiber den Einsatz moderner molekularzytogenetischer
Untersuchungverfahren an hochselektierten Fillen erfolgen. Die Analyse unterschiedlicher
Leukémieentititen mit gleichartigen Chromosomenveridnderungen, sogenannten "Zellinien
Uberschreitender" Chromosomenveranderungen, soll zur Aufklarung der Beziehung zwischen
Genotyp und Phinotyp bei hématologischen Neoplasien beitragen und so Anhaltspunkte fiir
eine verbesserte Diagnostik und Therapieplanung liefern. Ferner sollen Art und Héufigkeit
Therapie-bedingter Chromosomenverinderungen bei unterschiedlichen Leukdmien gepriift
werden. Aus diesen Analysen ist AufschluB einerseits iiber die mutagene Wirkung einzelner
Substanzen in unterschiedlichen Leukémietypen, andererseits iiber die Resistenzentwicklung
von Leukémien gegen Zytostatika zu erwarten. Die Untersuchung der Inzidenz bestimmter
Chromosomenverénderungen innerhalb unterschiedlicher Regionen Deutschlands sol]
geographische Ungleichverteilungen aufspiiren und zytogenetische Hinweise fir die
epidemiologische Ursachenforschung bei der Leukdmieentstehung liefern. Mit der















































































































